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BÚSQUEDA DE HONGOS ENTOMOPATÓGENOS DE TRIPS 
(THYSANOPTERA) QUE AFECTAN AL AGUACATE (PERSEA AMERICANA 
MILL.)BAJO MANEJO ORGÁNICO EN MÉXICO  
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Los trips al alimentarse de los frutos tiernos del aguacate, provocan cicatrices que los deforman 
demeritando la calidad y la factibilidad de exportación de estos en la región de Uruapan, Michoacán, 
México. El control biológico de las plagas mediante hongos entomopatógenos es una alternativa 
ecológicamente aceptable y poco conocida para el control de los trips de esta región. Este estudio se 
realizó en el huerto “Las Piedras” con una extensión de 20 ha, árboles de aproximadamente 4 años 
de edad y con manejo totalmente orgánico. Se colectó follaje de diferentes árboles de aguacate de 
enero a mayo del 2003, de donde se separaron los trips, mismos que fueron colocados en cajas de 
Petri con papel filtro estéril y humedecido. Todos los individuos fueron analizados bajo el microscopio 
estereoscópico diariamente hasta su muerte o a la aparición de micelio y esporas. Los hongos fueron 
cultivados en PDA; caracterizados e identificados morfológicamente a género. Se encontraron tres 
hongos que fueron identificados como Aspergillus sp.1, Aspergillus sp. 2 y Cladosporium sp. La 
caracterización específica se esta realizando mediante la secuenciación de la región 5.8s Ribosomal.  




